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RESUMO

Pantoja, K.F.C.; Rocha, K.C.G.; Baldin, E.L.L.; Pavan, M.A.; Krause-Sakate, R. Avalia¢ao da Dispersao primaria e secundaria do 7omato severe
rugose virus para genotipos de Capsicum spp. por Bemisia tabaci MEAMI1. Summa Phytopathologica, v.40, n.4, p.375-377, 2014.

A mosca branca Bemisia tabaci (Hemiptera: Aleyrodidae) ¢
considerada uma das pragas agricolas mais ameacadoras em todo
o mundo, pelo seu efeito direto na sucg¢do de seiva das plantas e
principalmente pelo seu efeito indireto de transmitir virus, em especial
os begomovirus. No Brasil, a espécie de begomovirus predominante em
solanaceas ¢ o Tomato severe rugose virus - TOSRV. Uma possibilidade
de manejo da doenga ¢ a utilizacdo de cultivares resistentes ou tolerantes
tanto ao virus, como ao inseto vetor. Foram avaliados neste trabalho a

dispersdo primaria e secundaria do ToSRV por Bemisia tabaci, espécie
MEAMI1, também conhecida como bidtipo B, em cultivares tolerantes
ao ToSV Capsicum baccatum (1AC-1357) C. annuum (IAC-1566) e C.

frutescens (IAC-1544). O genotipo (IAC-1544) apresentou menor numero

de plantas infectadas pelo ToSRV no ensaio de dispersdo primaria e
nenhuma eficiéncia na transmissao do isolado na dispersdo secundaria.
Estes resultados colaboram para o melhoramento de pimentdo e pimentas
visando a resisténcia ao ToSRV e seu inseto vetor.
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ABSTRACT

Pantoja, K.F.C.; Rocha, K.C.G.; Baldin, E.L.L.; Pavan, M.A.; Krause-Sakate, R. Evaluation of the primary and secondary dispersal of Tomato
severe rugose virus to Capsicum spp. genotypes by Bemisia tabaci MEAM1. Summa Phytopathologica, v.40, n.4, p.375-377, 2014.

The whitefly Bemisia tabaci (Hemiptera : Aleyrodidae) is considered one of
the most threatening agricultural pests in the world due to its direct effect on the
suction of sap from plants and especially due to its indirect effect in transmitting
viruses, particularly the begomovirus. In Brazil, the predominant species of
begomovirus within Solanaceae is Tomato severe rugose virus - ToSRV. A
possibility of management of this disease is the use of cultivars that are resistant
or tolerant to both the virus and the insect vector. This study evaluated the primary

and secondary dispersal of ToSRV by B. tabaci, MEAM1 species, also known
as biotype B, usin ToSRV-tolerant species Capsicum baccatum (IAC-1357), C.
annuum (IAC -1566) and C. frutescens (IAC-1544). The genotype IAC -1544
showed a smaller number of plants infected by ToSRV during the primary
dispersal assay and no efficiency in the isolate transmission in the secondary
dispersal. These results contribute to capsicum and pepper breeding forresistance
to ToSRV and its insect vector.

Additional keywords: transmission, attractiveness, Capsicum, begomoviruses.

O género Capsicum (Solanaceae), apresenta grande importancia
agricola e ¢ largamente cultivado nas regides temperadas e tropicais do
mundo (8). Apesar dos avangos tecnologicos incorporados na produgao,
doengas de origens bidticas e abidticas ainda interferem na produgao,
com destaque para aquelas causadas por virus (7).

As doengas de etiologia viral podem limitar a producao de pimentas
e pimentdes. No Brasil, varios virus infectam estas culturas, dentre eles,
duas espécies de begomovirus que foram relatados inicialmente no
Submédio do Vale Sao Francisco, que compreende os estados da Bahia
e Pernambuco (4, 5) e posteriormente, no Estado de Sao Paulo em 2005
(6). Estas espécies sdo Tomato severe rugose virus (TOSRV) e Tomato
yellow vein streak virus (ToY VSV), sendo o ToSRV prevalente (9, 10).
A dispersdo e a transmissdo de begomovirus, no campo, ocorre pela
acdo da mosca branca, Bemisia tabaci (12). A relagdo begomovirus-
Bemisia tabaci ¢ de modo circulativa, persistente ¢ ndo propagativa
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(1). A capacidade de transmissdo varia entre os bidtipos, no entanto
o bidtipo B apresenta maior facilidade de transmissdo de diferentes
isolados virais (3).

Trés gendtipos de Capsicum, com diferencas relacionadas a
suscetibilidade ao ToSRV e atratividade para B. tabaci (7), foram
selecionados para verificar a dispersdo primaria e secundaria realizada
pela transmissdo por esse vetor. Para tanto, sementes de Capsicum
baccatum (1AC-1357) (sintomatico ao ToSRV e atrativo a mosca
branca); C. frutescens (IAC-1544) (assintomatico ao ToSRV e pouco
atrativo @ mosca branca) ¢ C. annuum (IAC-1566) (assintomaticos
e pouco atrativo a mosca branca) foram fornecidos gentilmente
pelo Instituto Agrondmico de Campinas/IAC, para a repeticdo de
ensaios de atratividade sem chance de escolha. Estes genotipos foram
previamente selecionados, pois a média de ovos apos 48 horas de
liberagdo de moscas brancas, nos gendtipos [AC-1357 e IAC-1566
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¢ de aproximadamente 4,2 e 5,0 respectivamente, enquanto que para
TIAC-1544 ¢ de 0,6, indicando a baixa atratividade do inseto a este
ultimo gendtipo (7).

Os ensaios de dispersdo primaria para cada gendtipo contaram
com adultos de moscas brancas que foram previamente submetidos a
um periodo de acesso de aquisi¢do (PAA) de 24 horas em ramos de
plantas de tomate ‘Santa Clara’ infectados por ToSRV (confirmacdo
por RCA-PCR). Apos este periodo, as moscas brancas foram aspiradas
com auxilio de um aspirador bucal, (média de 30 adultos/planta) e,
posteriormente, liberadas no centro de uma arena circular constituida
por 20 plantas de cada gendtipo. Esta fase experimental foi executada no
interior da gaiola metalicas de 2,5 x 3,0 x 2,5m com laterais revestidas
por telado anti-afideo, e para o experimento foram utilizadas trés gaiolas
isoladas para cada gendtipo (Figura 1A). As plantas permaneceram por
um periodo de acesso de inoculagdo (PAI) de 48h, sendo posteriormente
tratadas com inseticida e transferidas para casa-de-vegetagdo livres de
mosca branca. A observagdo de sintomas foi realizada semanalmente
e a constatacdo da presenga do virus foi realizada aos 30 dias apds
inoculagdo por RCA-PCR, de acordo com Inoue-Nagata et al. (2).

Os ensaios de dispersdo secundaria para cada genotipo foram
realizados nas mesmas gaiolas, porém, previamente pulverizadas com
inseticida para eliminacdo de moscas-brancas remanescentes no ensaio
de dispersdo primaria. Para cada ensaio foram utilizadas 20 plantas
sadias de cada genotipo, dispostas em circulo sendo o centro deste
circulo constituido por trés plantas infectadas com o ToSRV sempre
pelos mesmo genodtipos estudados. No centro das plantas infectadas
foram liberados, em média, 30 insetos por planta de B. tabaci MEAM1
livres de virus por planta, totalizando 600 insetos (Figura 1B). Apos
48 horas da liberagdo das moscas brancas todas as plantas foram
pulverizadas com inseticida especifico para B. tabaci MEAM1 e as
plantas transferidas para casa-de-vegetacdo com tela anti-afidica.
A transmissdo do virus foi confirmada por RCA-PCR, 30 dias apds
inoculagdo e a expressao dos sintomas.

No experimento 1 de dispersdo primaria do ToSRV, 9 plantas
(45%) de C. annuum 1AC-1566 ¢ 6 plantas (30%) de C. baccatum
TAC-1357 foram positivas em RCA-PCR 30 dias apds o periodo de
acesso de inoculagdo. Na dispersdo primaria (experimento 2), 12
plantas (60%) do gendtipo IAC-1357 e 6 (30%) do gendtipo IAC-1544
foram consideradas positivas (Tabela 1). O experimento de dispersao
primaria corrobora com os dados previamente obtidos por Pantoja

(7), em que verificou menor oviposi¢do no gendtipo 1544, e que foi o
menos infectado neste experimento, indicando que a baixa atratividade
observada no experimento sem chance de escolha pode refletir, na
pratica, em baixa porcentagem de plantas infectadas pelo begomovirus.
Ja para o genotipo IAC-1566, este propiciou maior oviposi¢ao quando
comparado ao IAC-1357 (7), e foi constatado maior nimero de plantas
infectados quando comparadas ao ultimo genoétipo, evidenciando a
correlagdo direta entre atratividade da planta ao inseto e nimero de
plantas infectadas pelo ToSRV.

Na dispersdo secundaria do experimento 1 foram observadas
3 (15%) plantas positivas para cada um dos gendtipos IAC-1357 e
TIAC-1566, no experimento 2, 1 (5%) e 0 plantas para os genotipos
IAC-1357 e IAC-1544, respectivamente, aos 30 dias apds inoculagio
(D.A.L) (Tabela 1). Apesar da baixa transmissao do ToSRV no ensaio
de transmissdo secundaria, pode-se observar a tendéncia de maior
numero de plantas infectadas nos gen6tipos IAC-1357 e IAC-1566, o
que também pode ser explicado pela maior atratividade ao inseto (7).
O mesmo autor verificou que o gen6tipo IAC — 1544, ndo permite o
desenvolvimento larval de mosca-branca, sem emergéncia de adultos,
esse fato permite concluir em menor dispersdo do ToSRV por B. tabaci
MEAMI.

Avaliagdes ja realizadas relatam a redugdo na dispersao primaria
¢ secundaria do TYLCV em tomateiros pouco atrativos a B. tabaci
(11). Esta resisténcia ao inseto foi associada a presenca de tricomas
glandulares do tipo IV e a produgdo de acylsucrose, inibindo a
alimentacdo da mosca — branca e diminui¢do, consequentemente, a
capacidade de atingir o floema.

Comparando os resultados de dispersdo primaria e secundaria do
ToSRYV, nos trés gendtipos de Capsicum, pode-se inferir que a maior
eficiéncia de transmissao deste begomovirus é beneficiada pela presenca
de moscas brancas viruliferas provenientes de tomateiro infectado
(migracdo de vetores viruliferos de uma cultura de tomateiro para o
pimentdo). No entanto, o uso de genotipos com baixa atratividade de B.
tabacibidtipo B(MEAM1) e com efeito negativo no desenvolvimento
do inseto, pode resultar em uma menor dispersdo do ToSRV dentro
de um cultivo, e ainda impedir a disseminag@o para outras culturas
de solanaceas.
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Figura 1. Modelo do ensaio de dispersdo primaria (A) e secundaria (B) do ToSRV por B. tabaci (bidtipo B) para os genotipos de Capsicum 1AC-1357; IAC-1544

e IAC-1566.
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Tabela 1. Dispersao primaria e secundaria de TOSRV para genotipos de Capsicum spp. utilizando B. tabaci MEAMI para transmissao.

Dispersdo Primaria Dispersdo Secundaria

Dispersao Primaria Dispersao Secundaria

Plantas Plantas
T1AC-1357 IAC-1566  TAC-1357  1AC-1566 TIAC-1357 TAC-1544 IAC-1357 T1AC-1544
desafiadas 30DAI 30DAI 30DAI 30DAI desafiadas 30DAI 30DAI 30DAI 30DAI
1 + 1 +
2 2 + +
3 + 3 + +
4 + + 4 + +
5 + 5 + +
6 + + 6 + +
7 + 7 +
8 + + 8 + +
9 + 9 +
10 10
11 11
12 + 12 +
13 + 13
14 + 14
15 + + 15 +
16 16
17 17
18 + + 18
19 + 19
20 + + 20 + +
N. pl infec/ N. pl infec/
6/20 9/20 3/20 3/20 12/20 6/20 1/20 0/20
N. pl aval N. pl aval
Porcentagem Porcentagem
de plantas 30% 45% 15% 15% de plantas 60% 30% 5% 0%
infectadas infectadas
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